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서     론

조석, 파랑 및 하천 유량의 영향을 모두 받는 기수역은 수

질오염 저감, 홍수 조절, 서식지 제공 등의 역할을 하기 때문

에 경제적 가치가 매우 크다 (McLusky, 1981). 그런데 우리

나라 주요 기수역의 하나인 한강 하구는 개발에 따른 환경 

파괴, 갯벌 매립에 의한 조간대 상실, 군사용 철책에 의한 생

태적 단절 등의 어려움을 겪고 있다 (Park, 2004). 또한 인구

의 밀집, 연안지역의 폐수 증가, 강우쓰레기 및 병원성 미생

물의 유입으로 이 곳 생태계의 건전성은 지속적인 위협을 받

한강 하구에 서식하는 수산생물의 법정전염병 및 기생충 감염 조사
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Abstract	 The estuary of the Han River constantly suffers from pollutants and pathogenic microorganisms 
which could cause serious damage to aquatic organisms living there. Despite of this potential risk, it is hard to 
find any reliable scientific reports on the status of reportable disease infection to the organisms living in this area. 
In this study, cyprinid fish and crustaceans in Jeonryu-ri, a region of the Han River estuary, were investigated 
for the infection by representative reportable communicable diseases (SVC, spring viraemia of carp; KHVD, koi 
herpesvirus disease; EUS, epizootic ulcerative syndrome; WSD, white spot disease) and parasites. Peripheral 
fish and primary freshwater fish were observed in Jeonryu-ri with cyprinid caught most frequently. Crustaceans 
were mostly marine species. No positive bands to any of the reportable diseases were produced in any of the fish 
and crustacean examined in this study by PCR. No trace of Clonorchis sinensis, a liver fluke potential threat to 
human health, was detected in any of fish samples. However, many fish were infected by metacecaria of other 
flukes, and other various parasites such as nematode, cestode, copepod, monosite and acanthocephalan. These 
results suggest that important aquatic organisms in the Han River estuary is not seriously polluted yet. However, 
it is important to keep monitoring the diseases since the water quality in this region is constantly changing, and 
devastating influence of infectious diseases is unpredictable. Further, it is required to expand monitoring area 
toward upstream and increase the number of fish for examination. 
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고 있다. 하구로 유입되는 오염원으로 인한 용존산소 감소, 
암모니아 독성, 부영양화 등에 인한 수질 악화는 어류 개체군 

및 수서동물에게 여러 가지 부정적인 영향을 미칠 수 있으며, 
어류의 집단 폐사를 초래하기도 한다 (Matthews and Berg, 
1997; Shili et al., 2002; Foss et al., 2003; Lee et al., 2013). 
그리고 다양한 바이러스, 세균, 기생충 등도 어류 집단 폐사

의 직접 또는 간접적인 요인으로 작용할 수 있다. 
상류의 양식장 및 낚시터에서 자연수계로 사육수 유입, 관

상어의 무단 방류 등으로 인해 하구역은 항상 법정전염병 병

원체 유입의 위험에 노출되어 있다. 우리나라에서는 수산생

물에 큰 피해를 입힌 사례가 있거나 입힐 가능성이 있는 질

병을 ‘수산생물법정전염병’으로 지정하여 관리 및 감시하고 

있다. ‘수산생물질병관리법’에서 정의하는 수산동물전염병은 

어류 전염병 8종, 패류 전염병 5종, 갑각류 전염병 7종이다. 
이 중 잉어봄바이러스병 (Spring viraemia of carp, SVC)은 

살처분 대상 질병으로 1998년에 중국 베이징에서 영국으로 

수출된 잉어에서 검출되었고 (Stone et al., 2003), 미국, 캐나

다 등에서 추가로 보고되었다 (Goodwin, 2002; Dikkeboom 
et al., 2004; Garver et al., 2007). 국내에서는 2016년 경상북

도 경산에서 처음 보고되었으며, 감염된 향어 (Leather carp, 
Cyprinus carpio nudus)에서 SVCV (Spring vireamia of 
carp virus)가 분리되었다 (Kim et al., 2018). 잉어허피스바이

러스병 (Koi herpesvirus disease, KHVD)은 국내에서 1998
년 발병하여 큰 피해를 입힌 사례가 있고 (Lee et al., 2012), 
인근 국가인 일본에서도 자연산 잉어에서 검출된 사례가 있

다 (Fujioka et al., 2015). Fabian et al. (2013)과 Minamoto 
et al. (2009)는 과거 발병 이력이 있는 곳에서 채집된 어류

와 환경수에서 KHV (Koi herpesvirus) genome이 존재하는 

것을 확인하였고, 이를 KHV가 전파될 수 있는 원인 중 하나

로 제안하였다. 또한 플랑크톤과 담수 홍합 (swan mussels, 
Anodonta cygnea), 갑각류 (scud, Gammarus pulex)에서도 

KHV가 검출되었다 (Kielpinski et al., 2010; Minamoto et 
al., 2011). 국내에서는 발병 사례가 없으나 제2종 수산생물 

전염병으로 분류된 유행성궤양증후군 (Epizootic ulcerative 
syndrome, EUS)은 어류에 감염되면 체표 궤양 등의 증상과 

함께 폐사를 유발하는 질병이다 (Callinan et al., 1995). 흰반

점병 (White spot disease, WSD)은 해수, 기수 및 담수의 모

든 십각목에 감수성이 있으며, 1993년 우리나라 대하 양식

에 큰 피해를 입힌 사례가 있다 (Park et al., 1998). 2007년

에는 미국의 루이지애나 주의 가재 양식장 3곳에서 발병된 

이후, 인근 유역에서 채집된 자연산 가재에서도 흰반점병바

이러스 (White spot syndrome virus, WSSV)가 검출되었다 

(Baumgartner et al., 2009). 
법정전염병 이외에 담수어류에 존재하는 기생충은 어체

의 건강에 해를 입힐 뿐만 아니라 폐사로 이어질 수 있고 

나아가 이를 날 것으로 섭취하는 인체에도 감염될 수 있다 

(Park et al., 2009; Park et al., 2011). 특히, 공중보건과 관

련된 간흡충은 낙동강 유역의 누치 (Hemibarbus labeo), 몰
개 (Squalidus japonicus Koreanus), 참붕어 (Pseudorasbora 
parva) 외 여러 담수어류에서 metacercaria 형태로 발견되었

으며 (Lee, 1968; Choi, 1976), 충청북도 중원군 달천강의 담

수어류에서도 간흡충 및 Metagonimus miyatai 감염이 확인

되었다 (Yu et al., 1994). 간흡충 이외에도 아가미에 기생하

는 기생충은 호흡 곤란을 일으켜 폐사에 이르게 할 수 있으

며 (Langdon et al., 1985), 체표에 기생하는 기생충은 염증이

나 점액의 과다분비를 초래하고 2차 감염의 원인이 될 수 있

다 (Holzer et al., 2006). 
이상과 같이 자연수계에 서식하는 어류의 법정전염병 및 

기생충 감염 정도는 해당 수계 생태계의 건전성을 나타내는 

정량적 자료가 될 수 있다. 한강 하구에서 전류리는 유일하게 

어업활동이 가능한 곳이므로 병원체의 존재 여부를 파악하

는 것은 건강한 생태계 유지 뿐만 아니라 수산 자원의 관리

라는 측면에서도 중요하다. 따라서 본 연구에서는 한강 하구 

서식 생물의 질병 취약성 및 전염병 발생 가능성 평가를 위

한 기초 자료를 얻고자 한강 하구 전류리에서 어류 및 갑각

류를 채집하여 생물상을 살펴보고, 잉어과 어류를 대상으로 

KHVD, SVC, EUS, 갑각류를 대상으로 WSD 등의 법정전염

병 병원체 유무를 검사하였다. 또한 간흡충을 포함한 기생충

성 질병의 감염 가능성도 함께 조사하였다.

재료 및 방법

1. 조사 시기 및 생물 채집 방법

조사지점인 한강 하구 전류리 (N 37°41ʹ54ʺ, E 126°39ʹ 
46ʺ)에서 2016년 3월부터 11월까지 총 4회 (5월, 7월, 9월, 
10월)에 걸쳐 어류와 갑각류를 채집하였다 (Fig. 1). 어류의 

채집은 수심이 깊은 조사 지점의 특성에 맞게 정치망 (망목 

5 × 5 mm)을 사용하여 실시하였다. 정치망은 유도망을 이

용하여 유도된 어류를 통발로 투입시켜 포획하는 방법으

로 설치 후 24시간 후에 포획된 어류를 수거하였다. 갑각

류 채집은 통발을 이용하였으며, 채집된 어류 및 갑각류는 

아이스박스와 기포기를 이용하여 살아있는 상태로 연구실

로 운반하였다.

2. 법정전염병 조사

채집된 수산생물 중 잉어과 어류는 전장, 체고, 체중, 갑
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각류는 전장, 두흉갑고, 체중을 계측하고 임상검사를 통

해 질병 증상의 유무를 확인하였다. 법정전염병 진단은 질

병 별 주요 감염 조직을 이용하였는데, SVC와 KHVD는 

아가미와 신장, EUS는 근육, WSD는 두흉갑 아래의 피하

조직에서 각각 핵산을 추출하여 PCR 검사를 실시하였다. 
이 때 각 조직별로 어류는 3마리씩 pooling하여 5그룹, 갑
각류는 3마리씩 pooling하여 3그룹을 대상으로 질병 감

염 여부를 검사하였다. 각 조직은 PCR 검사를 위한 핵산 

추출 전까지 -80°C에 보관하였다. RNA 추출은 TRIsure 

(Bioline, USA), DNA 추출은 High Pure PCR Template 
Preparation Kit (ROCHE, Germany)를 이용하여 각 제조

사의 지침에 따라 진행하였다. EUS와 KHVD는 Promega
사의 Go Taq green mastermix, SVC의 경우 BIONEER사

의 Rocketscript RT-PCR kit와 Hotstart PCR kit, WSSV는 

Takara사의 EX Taq을 이용하여 각 제조사의 매뉴얼에 따

라 PCR을 수행하였다. 법정전염병 검사를 위한 primer set 
및 PCR 조건은 국립수산과학원의 병성감정지침에 따라 

Mun et al. (2018)이 사용한 것을 동일하게 적용하였다. 

3. 기생충성 질병 조사

체표, 구강, 아가미 뚜껑의 내벽, 점액, 지느러미의 기생충 

감염 여부는 개체의 외부를 육안으로 관찰하여 조사하였으

며 내장 표면, 장간막, 체강 내 기생충의 존재 여부는 해부하

여 조사하였다. 특히 지느러미는 슬라이드 글라스로 긁어 생

리식염수가 들어있는 샤레에 넣어 관찰하였으며 아가미 좌

우 두 번째 새변을 잘라 슬라이드 글라스 사이에 넓게 펼쳐 

현미경으로 검경하였다. 조사 대상 개체에서 발견된 기생충

은 모두 분리하여 생리식염수에 담근 후 현미경으로 다시 관

찰하였다. 
또한 간흡충의 감염여부를 확인하기 위해 Mun et al. 

(2018)에 보고된 방법대로 근육을 소화시킨 후, 소화액 침

전물에 metacercaria가 있는지 조사하였다. Metacercaria
가 발견된 소화액 침전물의 경우에는 High Pure PCR 
Template Preparation Kit (ROCHE, Germany)를 이용하

여 제조사의 지침에 따라 DNA를 추출한 후, 간흡충의 

retrotransposon을 표적으로 하는 primer set를 이용하여 PCR 
검사를 실시하였다 (Cho et al., 2013). 이 primer sets는 예

상 PCR product의 크기가 929 bp인 RT5-1 (5ʹ-ACTTCAT 
CGAGTCATTGGTCGT-3 ʹ)과 RH3 (5 ʹ-CGTACTGT 
AACGCGTTTGTGCA-3ʹ), 그리고 product 크기가 1349 bp
인 Int5-2 (5ʹ-GGACATGCTAACTTCCCTCTCA-3ʹ)와 Int3-
1 (5ʹ-CCCAGGATGTCAGATCCTT-3ʹ)이다. 

Fig. 1. Map showing the sampling site (●).

Table 1. ‌�The list and number of fishes collected in in the estuary of 
the Han River

Species 1st 2nd 3rd 4th Total

Engraulidae
Coilia nasus 60 60

Clupeidae
Konosirus punctatus 7 1 8

Cyprinidae
Cyprinus carpio 1 1
Carassius auratus 4 9 2 4 19
Carassius cuvieri 1 1
Acheilognathus lanceolatus 4 3 7
Acanthorhodeus gracilis 2 2
Acanthorhodeus macropterus 5 5
Pseudorasbora parva 3 3
Hemibarbus labeo 2 2
Abbottina rivularis 1 3 4
Hemiculter leucisculus 3 3
Hemiculter eigenmanni 7 1 8
Erythroculter erythropterus 2 2

Mugilidae
Mugil cephalus 3 15 18
Chelon haematocheilus 5 5 18 28

Lateolabracidae
Lateolabrax maculatus 10 10

Centrarchidae
Micropterus salmoides 7 7

Gobiidae
Tridentiger brevispinis 6 6
Tridentiger bifasciatus 6 10 16
Acanthogobius flavimanus 15 8 23
Synechogobius hasta 1 1 2

Number of family 5 5 3 4 7
Number of species 8 6 10 11 22
Number of individual 84 42 47 62 235
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결     과

1. 어류상 및 상대 풍부도

한강 전류리에서 채집된 어류는 총 7과 22종 235개체

였다 (Table 1). 과 (family)별 출현 종 (species) 수는 잉어

과 (Cyprinidae) 어류가 12종으로 가장 많았으며, 다음으

로 망둑어과 (Gobiidae) 어류가 4종 출현하였고, 숭어과 

(Mugilidae) 어류는 2종이었다. 그 외 멸치과 (Engraulidae), 
청어과 (Clupeidae), 농어과 (Lateolabracidae), 검정우럭

과 (Centrarchidae)는 각각 1종씩 확인되었다. 과별 개체 

수 분포는 전체 235개체 중 멸치과 어류가 60개체로 가

장 많이 채집되어 25.5%를 차지하였다. 다음으로 잉어

과 어류가 57개체로 24.3%의 비율을 보였고, 망둑어과 

47개체 (20.0%), 숭어과 46개체 (19.6%), 농어과 10개체 

(4.3%), 청어과 8개체 (3.4%), 검정우럭과 7개체 (3.0%) 등
이 뒤를 이었다 (Fig. 2). 출현 어류의 상대풍부도 (relative 
abundance, RA)를 살펴보면 (Fig. 3), 웅어 (Coilia nasus)
가 총 60개체로 25.5%를 차지하여 우점종으로 나타났

고, 아우점종은 가숭어 (Chelon haematocheilus)로 11.9% 

(28개체)를 차지하였다. 그 외는 문절망둑 (Acanthogobius 
flavimanus) 23개체 (9.8%), 붕어 (Carassius auratus) 19
개체 (8.1%), 숭어 (Mugil cephalus) 18개체 (7.7%), 민물

두줄망둑 (Tridentiger bifasciatus) 16개체 (6.8 %), 점농어 

(Lateolabrax maculatus) 10개체 (4.3%) 등의 순으로 확인

되었다. 조사 지점에서 출현한 어류 중 주연성 어류는 웅

어, 전어 (Konosirus punctatus), 숭어, 가숭어, 점농어, 문절

망둑 및 풀망둑 (Synechogobius hasta) 7종으로 나타났으며, 

나머지 종은 일차 담수어로 확인되었다.
갑각류는 총 3종이 채집되었으며, 해산종으로 분류되는 

밀새우 (Exopalaemon carinicauda)가 상대풍부도 70.6% 

(60개체)로 우점하였고, 참게 (Eriocheir sinensis)가 전체의 

16.5%로 아우점하였다. 또한 말똥게 (Hiromantes dehaani)
가 채집되었다 (Fig. 4).

2. 법정전염병 감염현황

잉어과 어류와 갑각류를 대상으로 법정전염병 검사를 

실시하였고, 검사에 이용된 개체에 대한 정보는 Table 2에 

Fig. 2. ‌�Composition (%) of fish family sampled from the Han River 
estuary.

Fig. 3. Relative abundance (%) of fish species sampled from the Han River estuary.
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나타내었다. 검사를 실시한 어류에서 SVC의 증상인 체표 

출혈, 지느러미 기저부 출혈, 출혈성 복수, 근육 지방 조직

의 국소적 출혈 등이 관찰되지 않았고, KHVD의 증상인 

새변의 부식 및 융합, 신장 또는 간 비대, 점상 또는 국소 

출혈, EUS의 증상인 피부 궤양도 관찰되지 않았다. 갑각류

에서도 WSD의 증상인 외골격의 흰반점이 관찰되지 않았

다. 이상과 같이 검사한 개체 모두에서 내·외부의 질병 증

상은 확인되지 않았다. 또한 법정전염병의 specific primer
를 이용한 PCR 및 RT-PCR 결과에서 각 질병의 병원체 

DNA가 검출된 개체는 없었다 (Table 3).

3. 기생충 감염현황

한강 전류리에서 채집된 잉어과 어류에서 다양한 기생

충이 관찰되었다 (Fig. 5). 다수의 붕어와 잉어에서 1차부

터 4차조사 전체에 걸쳐 Dactylogyrus sp.가 관찰되었다. 
한편 2차 조사 때 채집된 붕어의 장에서 다수의 nematode
가 관찰되었고, 3차 조사 때 잉어의 아가미에서 Trichodina 
sp.가 일부 확인되었다. 4차 조사 시기에 잉어의 아가미에

서 copepod, 버들매치 (Abbottina rivularis)의 복강 내에서 

cestode가 관찰되었다. 간흡충을 조사하기 위해 근육 소화

액을 관찰한 결과, 2차 조사 시기에 붕어에서 안점이 존

Table 2. Fishes and crustaceans investigated to detect reportable communicable diseases in the estuary of the Han River

Date of sampling Species Number Mean total  
length (cm)

Mean  
weight (g)

2016.05.10

Crucian carp (Carassius auratus) 2 30.1 322.2
Crucian carp (Carassius cuvieri) 2 31.1 488.7
Sharpbelly (Hemiculter leucisculus) 3 15.7 27.9
Ridgetail prawn (Exoplalemon carinicauda) 9 8.16 3.36

2016.07.05
Crucian carp (Carassius carassius) 9 21.3 266.3
Ridgetail prawn (Exoplalemon carinicauda) 7 7.45 2.9
Chinese mitten crab (Eriocheir sinensis) 2 6.3 5.95

2016.09.09

Common carp (Cyprinus carpio) 1 10.4 14.2
Crucian carp (Carassius carassius) 1 12.4 32
Slender bitterling (Acheilognathus lanceolatus) 4 7.3 5.0
Steed barbel (Hemibarbus labeo) 2 11.6 12.7
Korean sharpbelly (Hemiculter eigenmanni) 2 12.4 12.3
Korean spined bittering (Acanthorhodeus gracilis) 3 7.7 8.7
Pseudorasbora parva 2 7.6 4.0
Chinese mitten crab (Eriocheir sinensis) 7 1.18 2.0
Hiromantes dehaani 2 2.4 8.4

2016.10.07

Acanthorhodeus macropterus 5 8.2 7.6
Chinese false gudgeon (Abbottina rivularis) 1 9 6.6
Common carp (Cyprinus carpio) 1 19.1 97.7
Crucian carp (Carassius carassius) 2 14.8 60.75
Slender bitterling (Acheilognathus lanceolatus) 4 7.8 5.9
Steed barbel (Hemibarbus labeo) 1 11.3 13.2
Korean sharpbelly (Hemiculter eigenmanni) 1 16 26.5
Chinese mitten crab (Eriocheir sinensis) 9 4.75 5.58

Total number 81

Fig. 4. ‌�Relative abundance (%) of crustacean species sampled from 
the River estuary.
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재하는 metacercaria가 발견되어 분리하였다. 그러나 분

리된 metacercaria로부터 핵산을 추출하여 간흡충 검출용 

primer로 PCR을 실시한 결과 간흡충 DNA 증폭이 관찰되

지 않았다 (data not shown). 

고     찰

한강 하구 전류리의 수서 생태계는 다양한 방역상 위험

에 노출되어 있음에도 불구하고 법정전염병 감염 여부를 

기준으로 볼 때 아직까지도 생태계 건전성을 유지하고 있

는 것으로 보인다. 
본 연구에서는 한강 전류리 지역에 대한 네 차례의 조

사에서 총 7과 22종 235개체가 채집되었으며 우점종이 웅

어, 아우점종이 가숭어였다. 이 연구의 결과는 이전에 한

강 하류 일대에서 선행되었던 Park et al. (1997)과 Moon 
et al. (2011)의 결과와 약간의 차이를 보인다. Park et al. 

(1997)의 연구는 1988~1989년에 수행한 결과로서 한강하

류인 탄천 유입지부터 신곡 수중보에 이르는 구간의 2개

Table 3. ‌�Summary of detection results for reportable communica-
ble diseases and parasites in the estuary of the Han River

Date of  
sampling

Reportable communicable 
diseases Parasites

SVC1 KHVD2 EUS3 WSD4

2016.05.10 0/8 0/8 0/8 0/9 Dactylogyrus sp

2016.07.05 0/9 0/9 0/9 0/9
Dactylogyrus sp,
Nematode,
Metacercaria

2016.09.09 0/15 0/15 0/15 0/9 Dactylogyrus sp
Trichodina sp

2016.10.07 0/15 0/15 0/15 0/9
Cestode,
Copepod,
Dactylogyrus sp

1SVC, spring viremia of carp. 2KHVD, koi herpesvirus disease. 3EUS, epi
zootic ulcerative syndrome. 4WSD, white spot disease.

Fig. 5. ‌�Metacercaria (A) isolated from Carassius carassius. Dactylogyrus sp (B) and nematode (C) isolated from C. carassius. Dactylo-
gyrus sp (D), Trichodina sp (E), copepod (F) isolated from Cyprinus carpio. Cestode (G) isolated from A. rivularis. 
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의 정점에서 실시되었으며, 보고된 어류는 5과 13종이였

다. 정점1에서 우점종은 누치, 아우점종은 붕어였으며, 정
점2에서 우점종은 살치 (Hemiculter leucisculus), 아우점종

은 붕어로 확인되었다. Moon et al. (2011)은 2009년에 수

행한 결과로서 신곡 수중보 하류부터 산남습지까지의 구

간 중 3개 정점에서 조사를 실시하였다. 출현한 어류는 15
과 38종으로 우점종은 누치, 아우점종은 붕어였고, 그 밖

에 가숭어, 웅어, 피라미 순으로 출현하였다. 또한, 납자루 

(Acheilognathus lanceolatus), 가시납지리 (Acanthorhodeus 
gracilis), 큰납지리 (Acanthorhodeus macropterus), 버들매

치, 치리 (Hemiculter eigenmanni), 문절망둑 등 6종은 본 

연구에서는 출현하였으나 선행 연구에서는 출현하지 않았

다. 이러한 차이는 조사 지점 및 시기, 채집 횟수의 차이에

서 비롯되었을 것으로 생각된다. 한편, 선행연구와 본 연구 

결과를 종합해 보면 한강 하구는 담수어, 해수어, 주연성 

어류가 모두 서식하는 등 기수역의 어류상 특징이 잘 유지

되고 있다. 
생태적 가치가 높은 한강 하구의 어류와 갑각류를 전

염성 질병으로부터 보호하기 위해 법정전염병인 SVC, 
KHVD, EUS, WSD의 감염여부를 조사하였으나 다행스럽

게도 본 연구에서 채집하여 분석한 어류와 갑각류로부터는 

병원체가 검출되지 않았다. 병원체가 검출되지 않는 이유

는 다양하지만, 질병 검사 방법의 문제는 아닌 것으로 생

각된다. 본 연구에서는 병원체의 DNA 또는 cDNA에 대한 

PCR 분석이 정상적으로 이루어졌는지 판단하기 위하여 

각 질병 병원체의 양성체 DNA를 함께 검사하였고, 양성체

를 이용한 PCR 분석에서 모두 정상적으로 증폭된 DNA 밴
드를 얻을 수 있었기 때문이다. 다음 요인으로 질병 병원

체에 노출된 적은 있으나 발병하지 않아서 검출이 되지 않

았을 가능성이 있다. 특히 KHV는 잠복감염 상태일 때 바

이러스 핵산 농도가 매우 낮아 검출한계 이하인 것으로 여

러 논문에서 밝혀진 바가 있다 (Gilad et al., 2004; Bercovier 
et al., 2005; Bergmann et al., 2009; Rathore et al., 2012). 마
지막으로 검사한 개체 수가 부족했기 때문일 수 있다. 개체

군 내의 극소수만 감염되어 있을 경우, 서식하는 모든 어류

가 아닌 일부만 채집하여 검사를 진행하면 감염개체가 잡

힐 확률이 낮을 것이다. 한강 하구는 해수의 침투 범위 및 

담수 유입량에 따라 수질이 크게 달라질 수 있으며, 담수와 

해수의 혼합과정에서 발생한 수층 내의 오염물이 가라앉아 

퇴적물 오염이 심각하다 (Park, 2004). 따라서 본 연구 결과

에서 법정전염병이 검출되지는 않았으나, 만약 아주 낮은 

농도의 병원체라도 존재한다면 물리적·화학적 환경 인자

들이 스트레스 요인으로 작용하여 숙주의 생체 방어능력을 

떨어뜨릴 때 질병을 유발할 수 있다. 

기생충 감염 조사 결과, 아가미와 복강 등에서 Dactylo
gyrus sp., nematode, Trichodina sp., copepod, cestode가 관

찰되었고 근육에서 metacercaria가 발견되었다. 이전에 소

양호와 금강에서 실시된 조사에서는 붕어에서 copepod, 
피라미 (Zacco platypus)에서 copepod, metacercaria, 끄리 

(Opsariichthys uncirostris)에서 Dactylogyrus sp., nema
tode, copepod, 강준치 (Erythroculter erythropterus)에서 

Dactylogyrus sp., 눈불개 (Squaliobarbus curriculus)에서 

Dactylogyrus sp., nematode, copepod가 발견된 사례를 보

아 우리나라 하천의 잉어과 어류는 비슷한 종류의 기생충

에 감염되어 있는 것을 알 수 있다 (Mun et al., 2018; Kim et 
al., 2018). 기생충에 의한 폐사는 드물지만 섬강 (강원도 횡

성군)의 피라미에서 심각한 리굴라 촌충 (Ligula intestinalis)
의 감염이 확인되었고 (Shin et al., 2016), 2016년 대구 칠

곡보에서 강준치가 집단 폐사한 원인이 리굴라 촌충에 의

한 장기의 압박때문이었음이 확인된 바 있다 (Shon et al., 
2016). 그러나 본 연구에서는 리굴라 촌충 (L. intestinalis)
이 관찰되지는 않았다. 또한 간흡충의 metacercariae는 다양

한 어종에 감염되어 분포하고 있다 (Cho et al., 2013; Park, 
2013; Jeon et al., 2018). 본 연구에서 관찰된 metacercaria는 

PCR 결과를 통해 간흡충의 metacercaria가 아닌 것을 확인

하였지만 담수어류가 여러 흡충류의 제 2 중간숙주 이므로 

이번 연구에서 나온 metacercaria가 어떤 종인지 확인할 필

요가 있다. 
결론적으로, 한강 하구 전류리 수서 생태계는 법정전염

병 감염 여부를 기준으로 볼 때 아직까지는 생태계 건전성

을 유지하고 있는 것으로 보인다. 그러나 조사 방법 및 규

모의 한계를 고려할 때 한강 하구의 생물을 질병으로부터 

보호하여 생태계를 잘 보존하기 위하여는 조사 지점 및 조

사 횟수를 늘리고 법정전염병뿐만 아니라 유입 가능성이 

존재하는 다른 질병도 조사 대상에 포함시키는 등 조사 범

위를 확대할 필요가 있을 것으로 판단된다. 본 조사 결과는 

한강 하구 전류리의 건강도 파악 및 수산생물의 질병 관리 

체계 확립을 위한 기초자료로서 활용될 수 있을 것이다.

적     요

한강 하구는 오염물질과 병원성 미생물의 유입 및 확산 

가능성으로 인해 이곳에 서식하는 수산생물에 피해가 발

생할 수 있다. 하지만 지금까지 이 지역 서식 생물에 대한 

법정전염병 병원체 감염 여부가 조사된 자료는 찾아보기 

힘들다. 본 연구에서는 한강 하구 전류리에 서식하는 수산

생물 중 잉어과 어류와 갑각류를 대상으로 법정전염병 (잉
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어봄바이러스병, SVC; 잉어허피스바이러스병, KHVD; 유
행성궤양증후군, EUS; 흰반점병, WSD) 및 기생충의 감염 

여부를 조사하였다. 전류리 유역에서 채집된 어류는 잉어

과 어류가 가장 많았으며 주연성 어류와 일차 담수어가 같

이 관찰되었고, 갑각류는 해산종이 채집되었다. 채집된 잉

어과 어류와 갑각류에 대해 PCR을 이용한 법정전염병 검

사 결과 이들 질병에 감염된 개체는 없었다. 기생충성 질

병 검사 결과 공중보건상 위협요인인 간흡충이 검출되지

는 않았지만 일부 어류에서 다른 흡충류의 metacercaria와 

nematode, cestode, copepod, 단생충 및 구두충 등의 감염

을 확인할 수 있었다. 이상의 결과는 아직 한강 하구가 주

요 수산생물 전염병 병원체에 심각하게 오염되지 않았음

을 의미한다. 그러나 한강의 수질 상태는 지속적으로 변화

하고 수서 생태계에 대한 전염병의 파괴력은 예측하기 힘

들 정도로 위험하므로, 지속적인 방역 노력이 진행되어야 

할 것이다. 이를 위해 조사 지역을 전류리뿐만 아니라 이

곳보다 상류로 확대하고 조사 개체 수를 늘려서 질병모니

터링을 실시할 필요성이 제기된다. 

저자정보  김진희 (선문대학교 수산생명의학과 대학원생), 
송준영 (국립수산과학원 내수면양식연구센터 연구사), 이
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