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Table 1. The list of natural autoregulators producing strains.
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Strains

A-factor S. albus 1IFO 3195 S. griseinus IFO 12869
production(20) S. antibioticus IFO 3126 S. griseoflavus 1IFOQ 12372

S. aureus IAM 0092 S. griseoluteus 1AM 0060

S. bikiniensis IFO 13350 S. griseus IFO 3102

S. blastmyceticus 295 S. hirsutus 1FO 12786

S. caelesceus ISP 5421 S. parvus 1IFO 3388

S. coelicolor A3 S. sindenensis IFO 12915

S. cyaneofuscatus IFO 13190 S. wiridis TFO 13373

S. flaveolus IAM 0117 S. zaomyceticus IFO 13348

S. fradiae ATCC 19609 A. cyanoalbus 1FO 12857

S. globisporus IFO 12208 A. fluovescens IFQO 12861

S. wviridochromogenes IFO 12338 N. brasiliensis

A. citreofluovescens IFO 12853
Grafe factor S. acrimycini IMET 40159 S. flaveolus IMET JA 2629
production(21) S. albus ATCC 3005 S. globisporus ™ JA 4812

S. ambofaciens IMET JA 4297 S. gobitricini 7 JA 8011

S. anulatus ATCC 3307 S. lateritius 7 JA 4808

S. antibioticus ATCC 10382 S. lipmanii 7 JA 4649

S. badius IMET JA 4817 S. litmocidini ” JA 4847

S. bikiniensis IMET JA 8031 S. luteolutescens ” 40341

S. bobili IMET JA 4578 S. longisporoflavus 7 40338

S. californicus IMET JA 2640 S. misroflavus ATCC 13231

S. cellulosae IMET 40229 S. novaecaesareae IMET 40348

S. chrysomallus IMET JA 1449 S. olivochromogenes IMET JA 8012

S. coelicolor ATCC 10147 S. phaeochromogenes ATCC 3338

S. cremeus IMET 40147 S. rubiginosohelvolus ATCC 19926

S. cyneofuscatus ATCC 19746 S. wviridochromogenes IMET 40381

S. diastatochromogenes IMET JA 10081

S. parvullus IMET JA 3616 S. roseoflavus IMET JA 5068

S. erythraeus IMET 40276 S. roseoviolaceus IMET 40135

S. variabilis IMET JA 4842 S. wviolaceorectus IMET JA 4846

VB IM-2

VB & IM-2 S. lincolnensis 1FO 13054 + ?
production S. antibioticus 1FO 12838 + 4+ ++ ?
(22,23) S. griseus 1FO 3430 + ?

Bacillus brevis TFO 3331 - ?

S. canus 1IFQ 12752 - +

S. celluloflavus TFO 13780 + + +

S. cdavuligerus IFO 13307 + —

S. lividans 1FOQ 13787 — +

S. longwoodensts 1FO 14251 ++++ —

S. narbonensis IFO 12801 - ++

S. phaeofaciens TFO 13372 ++ +

S. sclerogranulatus IFO 14301 + +

S. sioyaensis IFO 12820 - + +

S. toyocaensis IFO 12824 + 4+ + —

S. tubercidicus 1FO 13090 ++++ ++
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Fig. 5. Inducing effect of synthetic VB-Cs on lysocel-
lin production of S. longwoodensts.
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