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[서론]
차세대 염기서열 분석방법을 이용한 식물유전체 정보의 확보 및 분석은 급속한 발전을 이루었으나 표현형질에 대한 

객관적, 대량 분석이 어려워 유전자 기능해석, 육종효율 증진 등의 제한요인으로 작용하고 있다. 최근 이미지를 이용한 

식물구조, 수분함량, 생리적 상태 등 식물형질을 고속 대량으로 분석하는 식물표현체 연구가 첨단 기술로 대두되고 

있다. 
 
[재료 및 방법]
국립식량과학원에서 유전체 분석이 완료된 콩 자원 핵심집단 800(Core SET-V2)계통을 제공받아 디지털 카메라를 이용

하여 종자 이미지를 획득하였다. 종자 특성 분석은 Image J 프로그램과 Python 및 Linux Shellscript를 개선하여 사용하

였다.

[결과 및 고찰]
국립식량과학원에서 분양받은 핵심집단 50계통 각 100립 종자를 디지털 카메라를 이용하여 형태 및 색상 분석에 필요한 

이미지를 획득하였다. 획득한 이미지는 개발된 프로그램을 이용하여 종자의 크기, 두께, 면적, 모양 등 형태적 특성과 

종피색 등 색상 특성을 조사하였다. 이미지 이용 종자 특성을 수치화한 결과 값과 종자의 장단폭, 두께 등을 실측치를 

비교한 결과 0.99이상의 높은 상관성을 나타내었으며 실측한 백립중과의 약 0.98의 상관관계를 나타내었다. 종자의 

형태적 특성뿐만 아니라 종자의 균일성, 종피의 균열 정도, 종피 색상, 제색의 특이 패턴 등도 정량적으로 나타낼 수 

있었다. 종피색은 실측에서 검정, 녹색, 노랑, 갈색 4종류로 구분하였으나 이미지 히스토그램으로 분석한 결과는 같은 

계통 내에서도 RGB에 따라 몇 가지로 구분할 수 있었다. 이러한 연구를 통하여 많은 인력과 시간이 걸리는 콩 종자의 

표현형을 보다 쉽고 빠르게 조사 할 수 있었으며 정량적으로 표현형 특성을 분석 할 수 있었다. 향후 핵심집단 전체 

표현형 조사로 획득된 표현형 정보와 유전자 정보를 통합분석하고 그 결과를 작물의 육종소재 개발 및 분자육종에 

활용하고자 한다.
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